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SnapGene Viewer - en kort vejledning

SnapGene Viewer er et program der kan visualisere SnapGene Viewer

sekvenser og er et gratisprogram, der er er noget mindre
end det store program SnapGene. Programmet kan

downloades fra denne side: .
Download and Install SnapGene Viewer

https://www.snapgene.com/snapgene-viewer/download

Choose your operating system to begin the installation

Veelg dit styresystem og download filen. For at kunne
downloade programmet skal man skrive sin mailadresse.
Den bliver umiddelbart ikke brugt til noget, s& man kan
skrive hvad som helst - bare det ligner en e-mailadresse.

Figur 1. Download af SnapGene Viewer.

Installation pa Mac — e

P& Mac foregar installationen ved at downloade programmet, Drag and Drop to install
dobbeltklikke pa filen og treekke den over i mappen Drag to install SnapGene in your Aplications folde
Applications, som vist i figur 2. Herefter kan SnapGene Viewer

tartes fra L hpad
startes fra Launchpad.
P > | A
Nar programmet dbnes farste gang pa en Mac skal man PR
SnapGene Viewer Applications

acceptere, at man dbner et program der er hentet pa
internettet og derefter skal man acceptere licensbetingelserne.

Man skal igen skrive en mailadresse.
Figur 2. Installation af SnapGene Viewer pa Mac.
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I nSta I Iatlon pa pc & SnapGene Viewer Setup = X
2 H 3 | Choose Components
Pa en pC Skal man foretage Ildt ﬂere Valg end pa én I Choose which features of SnapGene Viewer you want to install.
Mac, ved at klikke sig igennem nogle dialogbokse.
Den fﬂrste bestemmer hV0r prog rammet Skal i([:]t;:gllitgﬁciom&?rlznctzrn?:ugant to install and uncheck the components you don't want to
installeres og det naeste er en accept af ’
licensbetingelserne. | den tredje boks er det en god SR B InLEE S 0 Desktop Icon
[J Quick Launch Button
idé at klikke to gange pa Associate Extentions £ Assodate Extensions with SniapGene Viewer
0] Alignments
with SnapGene Viewer. Dermed fjernes alle ! IO sameances
. =0
sammenhange mellem filer og programmet. Det er b Droten Sequomes
. . | Space required: 321.2 MB s T
dog fint at satte et flueben i Agarose Gel | BB 7 corose el Smultions
Simulations, som vist i figur 3. Klik pad Next og i
den fjerde dialogboks klikkes pa Install. | < Back Cance

Figur 3. Modificer opsaetningen af programmet her.
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Programmet SnapGene Viewer

Nar programmet dbnes, er der en maengde introduktionsvideoer, som man evt. kan se, men ferst
og fremmest er programmet godt til at visualisere gener, primere og ikke mindst plasmider. Nar
man klikker pa Import kan man se, at man kan downloade filer fra NCBI og fra UniProt, ligesom i
programmet Geneious Prime. Derudover kan man downloade Ensembl sekvenser og ikke
mindst sekvenser fra et hav af plasmider supporteret af Addgene.

N ] S +
No folder opened : 0 5~ &~
. . . New Open Import
Project files and subfolders will be
shown here NCBI Sequences... 2%0
UniProt Sequences... X0
Ensembl Sequences...
Addgene Plasmids... Ve
Open File... SnapGene Online Sequences...
| Clone Manager Primer Collection... jon 7
To learn more about how to J* Vector NTI® Database...
manage your projects in J* Vector NTI® Oligo Archive...
SnapGene Viewer ReCeii prujsuis
Read our docs 5 sample Project

¥ Get started with SnapGene

Figur 4. Abning af dialogboks ved klik pa Impeort. Man kan se at programmet kan downloade sekvenser og det har et helt
bibliotek med plasmider.

Fx kan man veelge at abne et Addgene Plasmid. | dette eksempel har der veaeret anvendt et
tilfeeldigt plasmid. Man klikker pa det enskede plasmid og derefter Import. Her er der valgt et
plasmid med navnet (-6kb/-58)-GFP, som vist i figur 5.

[ ) [ ] Import Addgene Plasmids
0o Q
Addgene plasmid numbers: Format Tips.

"AND-gate" receiver plasmid

(+)-Limonene Synthase

(-6kb/-58)mtH4-GFP

(-6kb/-207)-GFP

(-6kb/-207)mtH4-GFP

(81) pcDNA3.1-BC2-Nup62-Flag-EPEA

(112) pcDNA3.1-GFP-Flag-Nup62-EPEA

(114) pcDNA3.1-GFP-Flag-JunB-EPEA

(133) pcDNA3.1-Nup62-Flag-EPEA

(137) pcDNA3.1-HA-nEPEA-(EAAAK)4-0GT (4)

1selected

Convert plasmid sequences to uppercase
" Include Addgene sequence verification results
Preserve format settings from the original files

Imported sequences:
© Open

Save

Figur 5. Import af plasmider fra Addgene.
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Nar man abner plasmidfilen i SnapGene Viewer kan man se plasmidet sammen med information

om primere, gener og restriktionsenzymer, som vist i figur 6.
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Figur 6. Et kort over et plasmid hentet ind i SnapGene Viewer.
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Nar man ser pa plasmidet i figur 6, kan man se, at der er nogle gener, som er markeret med farvede
pile inden i plasmidet. Man kan ligeledes se, at plasmidet er 9724 bp stort. Oppe i hgjre hjerne kan
man se, at det drejer sig om syntetisk, altsa kunstigt fremstillet DNA. Der er nederst til hajre en

reference pd en artikel, der beskriver plasmidet.

Navne pa restriktionsenzymer er vist med sort, primere er vist i lilla, mens boksene er dele af gener,
fx et promotoromrade. Hvis musen holden hen over navnet pa enten en primer, et
restriktionsenzym, et gen eller en operator farves det pageeldende navn redt og der kommer en
boks op med information. Fx er der holdt mus hen over BamHI, som er placeret ved bp-nummer
5991, i figur 7. Man kan se genkendelsessekvensen og der hvor restriktionsenzymet klipper. Der er
ogsa en information om, at hvis man ikke bruger den oprindelige BamHI, men BamHI-HF er der en
risiko for, at restriktionsenzymet saetter sig pa plasmidet efter der er klippet op.
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(6036 .. 6064) GFP-R
(5991) |

P6 promoter

(6454) Acel / / /

(6330) Pmix / /
(6176) MscI /
(6171) Ncol

BamHI (5991) GGATCC
1 site CCTAGS 47 ..5964) S

(5852) 1

_______ After cleavage, BamHI-HF® (but not the original BamHI) can
remain bound to DNA and alter its electrophoretic mobility.

Figur 7. Information om et restriktionsenzym fas ved at holde musen henover et navn pa et restriktionsenzym.

Dobbeltklikker man pa en primer, kan man se flg. som ogsa er vist i figur 8:
= primerens bindingssted og sekvensen

= atdeteren reverse primer

= atden bestar af 20 baser

= atden annealer ved 52 °C.

eoe Edit Primer in -58)-GFP
Primer Descrip
[_SVAOpA—R SV40 polyA, reverse primer
5’ GAAATTTGTGATGCTATTGC 3 A
5’ Phosphorylated Reverse Complement
Primer. Binding site: (1/1)
20-mer « 35%GC 6838..6857 + 20 Annealed bases + T,= 52°C
P 6830 6830 6840 6850 6860 6870 6880
o~
= SV40pA-R
GAAATTTGTGATGCTATTGC]
p 5’ atgcagtgaaaaaaatgctttatttgtgaaatttgtgatgctattgetttatttgtaaccattataaget
t t t t t t t 6880
fan 3’ tacgtcactttttttacgaaataaacactttaaacactacgataacgaaataaacattggtaatattcga
vy
Ala SV40 nal

concel - QD

Figur 8. Information om primere findes ved at dobbeltklikke p& primernavnet.

Hvis musen holdes over mgfp5-genet, kan man se flg. som ogsa er vist i figur 9:

= genet bestar af 717 bp

= genet koder for 238 aminosyrer som har en masse pa 26,9 kDa

= genproduktet er GFP (Greont Fluorescerende Protein) og at det kan bruges i planter.

(6894) Hpal —

5838 .. 6857) QALY L:3

(6784 .. 6803) EBV-rev
mgfp5

6006 .. 6722 = 717 bp
238 amino acids = 26,9 kDa

17 Product: GFP with folding enhancement mutations

suitable for expression in plants due to removal of a
cryptic intron
(6579) PriFL - 1TN111Y / / / /77 I | | ‘

Figur 9. Information der kan tilgas ved at holde musen over et gen.

Dette program er specielt fremragende til at arbejde med plasmider og med restriktionsenzymer.
Derudover kan man bruge det til at lokalisere primere, som ikke vises i Geneious Primes gratis
version. Man kan af de informationer ogsa se, at det er et meget anvendelsesorienteret program.
Man kan fra dette program ogsa bestille fx primere hos leveranderer.



